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EXERCICIO 3A: Definicoes

1. Quais as formas mais comuns das proteínas?
2. O que é ligação peptídica?
3. O que é ligação dissulfeto?
4. O que são resíduos de aminoácido?
5. O que são cistinas?
6. O que é um polipeptídeo proteico?
7. O que é hélice ?
8. Quais os tipo de hélice encontradas? Quais as diferenças entre elas?
9. O que é fita ?
10. O que é folha ?
11. Quais os principais elementos de estrutura secundária das proteínas?




EXERCICIO 3B: Sobre a sua estrutura
1. Quais os principais elementos de estrutura secundária da sua proteína?
2. O que você encontrou além da parte proteinogênica em sua proteína?
3. Você encontrou moléculas de agua em estrutura? Qual o papel delas?
4. Que método foi utilizado para determinar a estrutura de sua proteína?
5. Qual a resolução de sua proteína?
6. Quantas cadeias há na sua proteína?
7. Quantas cadeias há na estrutura tridimensional de sua proteína?
8. Qual foi a classificação estrutural (CATH ou SCOP) de sua proteína?
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