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1. Voce recebeu um código PDB referente a uma proteina. Qual é a proteina?
2. Quem são os autores da estrutura cristalográfica da proteina?
3. Quando foi publicada a estrutura?
4. Qual a classificação desta proteina?
5. Qual o organismo de onde foi extraida a proteina?
6. Quantos aminoácidos há no total?
7. Quantas hélices há?
8. Quantas fitas beta há?
9. Quantas folhas beta há?
10. Quantos e quais os aminoácidos da primeira hélice ?
11. Quantos e quais os aminoácidos da primeira fita β?
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